o) ol s uga On (mal) Aadla
slall g dayal) asle 9 4ada a sl PR

2026 Al Al sl sl Bale Gladeld Bl sadl) 4laY)

(Hdi1.25) . baidly 401 5l 5 R 18 44 7 4
Al 4y ) g pual) palindl asan b gty b piie (4 g 9 priaaly s lalal) a8 (il 4 20 (PIA (e dlla o
ARNmM 58 583 258 50 JS 2 g (Sagismd + ARNE §1si cilidat 4] yalaal)

ARNm poly AC sl Phe (k¢ gSia ¢ ) a8 (983 5253 ARNm poly U :Jba
o Thr 3449 UUU (» Phe J &8 59 3 A&Y (3 Thr-His. ¢Sie (gl yae ary gl
LA (3L e dlall Ll g Hiis & CAC 344 g ACA

(483 0.75) ADN. J (Transcription) ¢Luiic) 4let dalall al i) Jasd )
+ Phénomeéne sélectif + un seul brin est transcrit a chaque fois
5 3 Transcription¥ans le sens

OSS AU A8 gl e jRAN Saliaall il i) Jakh (<) A0 )¢l B RAN (el sh gaal o slaieYl
GGU GGC GGA AGA AGG UUU UUC CUU CUC :<llal Jiaal) (Aua¥) (caaad)

(4kii 02) CUA CUG UAA UAG
3GAIS5 3GAC5 Leu (avec 02 anticodons)

5CUU3 5CUG3
5CUC3
5CUA3

3 UCU 5 Arg ( avec 01 anticodon)
5AGA3
5AGG 3

3CCI5 Gly ( 01 anticodon)
5 GGU 3

5GGC 3

5GGA3

+02 codons stop (UAA UAG)

-1

LA dgluz )8 | Glucose + Lactose (»hili 4y huyg BE coli  LAS caagly -4

(Aisi1.5) Al oaa b
LS @il 70 Yodsda (A Abues Al sic g GlucoseY of dllgiad L < old Al o B
a3 Jas disliay Lea Promoteur ¢ siwe 1 b dinal) |8 CAP + APM, (S

.50 < ARN Polymerase



Répression catabolique de I'opéron Lac

Lorsque I’'AMPc est
présent, il lie le CAP.
Le complexe AMPc-

CAP lie le site CAP AMPc
et la transcription | TRANSCRIPTION RAPIDE >
débute
\ CAP P ARN polymérase
P OFPOIOCTOPOF OO NI DI D DG g - TN VPOP UG " OIOIVICIVIOTIOCTIOT

site Opérateur lacZ facY facA
CAP  Promoteur

’3-monocaténaire 5-TACGCCTAGCTTACGCAT 4yl ADN Al (sl -5

(M 01 )
dhy, 34 . 44N ADN adad 3 Ester 4 iwd) had g )l a3 L -6-1
4y, 45 . AU ADN J) Qb (8 daia g gl Jad g 1) 230 La -6-2

el aa agia JSU jlguaN) A0 ua A, B et C : 4wl LUADN J) adad oy -6

ADN A: AAGTTCTCTGAA
ADN B: GGACCTCTCAGG
ADN C: AGTCGTCAATGC

B>C>A:

B od L AeTH b gy e Aag CoA phdl) QA G 9 C (e 3 S Lo B Aadadl)
(443501 ) S gl

(425 02) IS LR ¢ pa BasislS salll B ad g5 ) sl S -7
Ester 4 a4y -1
Osidique B- 409 B ik, -2
585l A S H g el OH O sle dija g s dyiad Ay -1
(Gl J9) 3eWIH 91 sl B S OH O slediijag F 1 danjy) Bk, -2
(Gl 21680 1)



LY il 9 Eucaryotes 4810 ciliilsh) aic ADN J) sl 3 clididy) aa) L -8

(&ii1.5) Procaryotes

Point de Organisation | Origine de | Vitesse Lieu Fragments | Enzymes
différences | de ’ADN réplication | de OKASAKI

réplication
Procaryotes | Circulaire 1 seul Rapide Cytoplasme | Long 1000 | ADNpoly |

1000 n/s a 2000 et lll
Eucaryotes | linéaire Multiples Lente 50 | Noyau Court 100 | ADN

a 100 n/s a 200 polymérase

0,0 ete

Jul g B 3929 ikl Transcription ¢lwiivd) 4l Eucaryotes 4810 clils) vic -9
fa Ao s jul TF Cilida 3 4s je JS (Facteurs de transcription (TF ¢ Ladia)

(ai3.5) Agia JS e
Role TF
Reconnaissance de la boite TATA (TATA Binding protéine (TBP
80° Aide I’ADN de se courber TFIID
Stabilisation de TF II D TFIILA
Aide I’ARN polymérase Il de se fixer TFII B
Empéche la fixation de I’enzyme en dehors de TFIIF
promoteur
Aide de recruter le TF Il H TFIIE
Agit comme une Hélicase TFIIH

(di02) 48N A il sie ADN J) il 4 idall Lladl aa) Sa 210
Semi-conservative.

Orientation : La synthése de I'ADN se fait toujours dans le sens 5" — 3".
Brin conducteur (synthétisé en continu) et brin retardé (synthétisé de
maniére discontinue en fragments d'Okazaki).

Présence des amorces d’ARN m.

Enzymes et éléments essentielles :

e Hélicase : Déroule I'ADN.

 ADN polymérase : Ajoute les nucléotides et assure la synthése.

» Ligase : Relie les fragments d'Okazaki sur le brin retardé.

« Topoisomérase : Prévient les superenroulements et les tensions en
amont de la fourche de réplication.

 Les nucléotides nécessaires sous forme (dATP, dTTP, dGTP et
dCTP), libérant de I'énergie pour la polymérisation.




84 e A g¥) ciliilsh xie Transcription ¢ludiad) 4lee oo Jgsmal) a3 <l < L1
(ki 01) .sla S dadgh

Composition de I'enzyme cceur : a2Bf'w

e a (alpha) : 2 sous-unités (dimére) - elles sont impliquées dans
I'assemblage de I'enzyme et l'interaction avec les promoteurs.

» B (béta) : Catalyse l'incorporation des ribonucléotides dans I'ARN.

 PB'(béta prime) : Joue un rdle clé dans la liaison a 'ADN matrice.

« w (oméga) : Stabilise le complexe et assiste dans I'assemblage de
I'enzyme.

 En plus le Facteur o qui joue un réle clé pour la spécificité du site de
liaison au promoteur.

(ki 01 ) sl s quS 5 A JSE) Jiap12
XXX +1 Intron1 Exon 2 Intron 2 Exon3 | YYY
1# 5YYY o XXX :edsfiailale o

XXX : Promoteur, YYY : codon stop, +1 : Premier nucléotide de la partie
structurale.

a7 . Eucaryote J s Procaryote J (s »¥ @b A @
Il s’agit d’un géne eucaryote, présence des
.introns
-13
Gospal CBgl uual 3a5si<ss 6 10 % 4.7 = E. coli LAY agisas S g 5iny -13-1
A 8305418625 1000 A islall de s o) Lale g 5 ADN J) JS A Laa
(4kii 0.5)
Le chromosome d’E. coli contient une seule origine de réplication. La réplication chez
E. coli est bidirectionnelle, donc il y a deux fourches de réplications qui progressent
dans deux sens opposés.

Temps de réplication= 4.7 x 10 ¢/1000 x 2 = 2350 Secondes (39.16 min)
(ki dlay (5 95l Aaan g Eucaryotes (B il iy oY) (3l 13 J) el (i -13-2
(di0.5) .celaill Puai
Don deux points d’origines + deux fourches, le temps de réplication est
de :
4.7%105/1000 x 2 x 2 =1175 Sec (19.58 min).

L .(d’adénine (A) et 42 % de guanine (G % 8 «li ADN ) s cils 1y -13-3
(485 0.5) .ADNJ 4ia (H(C, T et U) 4l 45531 ao bl 4
8 % de thymine (T) et 42 % de cytosine (C) et 0% (U)






