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3GCI5
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2 TFND Aide ’ADN de se courber 80°
4 TFIIB Aide PARN polymérase II de se fixer
6 TFIIE Aide de recruter le TF Il H
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L’ARN polymérase chez les procaryotes
Sous-Unité Role
20 Stabilité et assemblage de I’enzyme
B Assure la liaison a PADN

B Possede le site actif de I’enzyme

(0} Reconnaissance et fixation sur promoteur

c Initiation
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Répression catabolique de I'opéron Lac

Lorsque ’AMPc est
présent, il lie le CAP.

Le complexe AMPc-
CAP lie le site CAP  aupe
et la transcription TRANSCRIPTION RAPIDE
debute
\ CAP a ARN polymérase
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Opérateur lacZ lacY lacA
CAP  Promoteur

o g pal) e 3 Cilida Sa e A 6Y) cllil)) sie ADNY) bl dlaal 4 ) g plall jualind) Jaid <a1-13
ADN parental, dNTP, ions Mg2+, Les enzymes (Les helicases, Les topoisomerases,
aldi 02 L> ADN polymerase et Les primases + SSB).

1™ position 3¢ position

SER TYR cYs
SER STOP ~ STOP

v PHE [
LEU | SER e, | mr

" PRO | HIS | ARG
c LEU | PRO | HIS | ARG

LEU | PRO | GLN = ARG
LEU | PRO | GLN = ARG

ILE THR ASN = SER
A ILE THR ASN SER

ILE THR LYS ARG
MET THR LYS ARG

VAL ALA ASP GLY
G VAL ALA ASP GLY

VAL ALA GLU GLY

VAL ALA GLU GLY |
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	جامعة العربي بن مهيدي أم البواقي                                              11/01/2023
	1- جزية ال ADN تتكون من تسلسل لمجموعة من النيكلوتيدات وفق ترتيب محدد C=G   و A=T .  مادا يمكن لهدا التسلسل أن يمنح للجريئة ADN. فسر دلك.                                                          0.5 نقطة
	مما يسمح دائما على وجود 03 حلقات على طول السلسلة وعدم ظهور مناطق غير متجانسة.  مما يمنح سلسلة ال ADN اكثر ثبات و استقرار.
	3- ادكر فقط 03 خواص مشتركة لجميع أنواع أل .ARNt                                               0.75 نقطة
	في احدي نهايات ARNt يرتبط الحمض الاميني.                                                       0.75 نقطة
	1- رابطة استيرية Ester
	2- رابطة B اوزيدية     -Osidique β
	كيفية تكوينها.
	- رابطة استيرية : نزع جزيئه ماء بين OH الحمض و H السكر في الموقع 5.
	- رابطة B  اوزيدية :    نزع جزيئه ماء   بين  OH السكر في الموقع 1 و    H القاعدة  (9 لي البيرينية) و ( 1 للقواعد البيريميدية).

